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Resumo

Os individuos de uma espécie sao normalmente organizados em populacoes,
gue seguem a distribuicao descontinua de seu habitat. Essa fragmentacao
populacional tem consequéncias genéticas que dependem do fluxo génico que
se estabelece entre os demes. O isolamento demografico causado pela
fragmentacao Iinflui nas taxas de migracao e colonizacao, resultando na
estruturacado genética das populacdoes locais. As aranhas (Araneae) sao
artropodes que apresentam dispersao limitada se comparada a Insetos
voadores e desta forma suas populacoes podem ser influenciadas de maneira
acentuada pela fragmentacdo. Neste estudo sera analisada a estrutura
genética da especie de aranha, Nephilengys cruentata, em populacdes que
ocorrem em fragmentos de habitats no estado de Sao Paulo. Foram feitos
estudos da estrutura genetica de populacdoes para sua caracterizacao e para
gue o fluxo génico entre elas possam ser estimados. O estudo da estrutura
genética de populacbes pode representar uma ferramenta importante para
entender como se comportam populacoes isoladas em um mosaico de
habitats.

Material e Métodos

1- Coletas
Data N
o Unicamp — Campinas @ 02/02 ao dia 05/03/2012 26
W w Bairro Cambui — Campinas ) 06/03/2012 7
Pg. Ecolégico Hermdgenes F. Leitdo Filho — Campinas ‘ 17/03 ao dia 26/03/2012 29
CPQBA-Paulinia O 13/04/2012 26
s I Cebimar - Sdo Sebastizo @ 08/09/2012 4
Tabela 1: Locais, datas
- e nameros de individuos
coletados.
Figura 1: Mapa dos locais de
coleta.: .
Ponto verde CPQBA (Paulinia), *

ponto vermelho Parque
ecoldgico (Campinas), ponto -
azul Unicamp (Campinas) ,
ponto roxo Cambui (Campinas)
e ponto preto Cebimar (Séo
Sebastiao). T

) 10

kilometers

2- Extracao de DNA: Kit Promega Wizard® Genomic DNA Purification.

Figura 2: Esquema simplificado do processo de extracdo de DNA.
3- Amplificacao do gene COlL.

Primer Sequéncia 5’-3’

LCO1490 GGTCAACAAATCATAAAGATATTGG

C1-N-2776 GGATAATCAGAATATCGTCGAGG

Figura 3: Gel de agarose 1% mostrando a amplificacao do

Tabela 2: Primers utilizados para a amplificagcao do gene COl..
gene COI.

4- Sequenciamento do gene COlI
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Figura 4. Sequéncias alinhadas, programa Megab.

Resultados

Unicamp @ 6 3 4 0.6000 0.001944
Pargque ecologico (lago) @ 12 4 4 0.6818 0.003070
CPQBA 8 2 1 0.2500 0.000517
Total 26 6 6 0,560 0.000364

Tabela 3: Populacdes, N = numero de individuos; H=numero de haplotipos; S=numero de

Arlequin.
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Figura 5: Rede de hapl6tipos, programa ———— Figura7: Arvore de maxima

Network.

verossimilhanca entre os individuos,
programa Megab.

Os valores de F¢ nao foram significativos. O resultado fol 0 mesmo para
0 teste de neutralidade.

Consideracoes

*Nephilengys cruentata, mostrou ser um bom modelo de estudo, por
conta da facilidade de coleta e identificacao.

*A metodologia de extracao, assim como a metodologia de amplificacao
do gene COI foram padronizados e estao gerando bons resultados.

*Fol encontrada uma baixa variabilidade genética que pode ser resultado
de um gargalo genético durante a introducao da espécie no Brasil, assim
como da baixa quantidade de individuos analisadas até o momento, e da
proximidade geografica das amostras.

. . . @
*As amostras continuarao sendo analisadas. q
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