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O trabalho utilizou ferramentas de bioinformética na busca por membros até entdo nao-
identificados da familia Dapper (Dpr) de proteinas e na caracteriza¢do sinténica do contexto
cromossOmico no qual estes genes estéo inseridos. As proteinas Dpr sao reguladoras das vias
de sinalizacdo TGF-3 e Wnt, fatores de grande importancia em sinalizacdo molecular durante o
desenvolvimento embrionario. Elas possuem, ainda, a caracteristica de serem uma das raras
familias génicas coordenadoras da embriogénese restritas ao genoma dos vertebrados.
Portanto, a elucidac@o da histéria evolutiva destes genes provera dados significativos para a
compreensao tanto da evolugcéo dos vertebrados quanto do desenvolvimento dos mecanismos
moleculares e embriondrios que permitiram a estes animais adquirirem as caracteristicas
Unicas que os definem. Através do algoritmo tBlastX dos servidores Ensembl e NCBI e
utilizando como base sequiéncias previamente anotadas, um novo gene na familia Dpr (Dpr 3b)
foi identificado, assim como novos ortélogos do Dpr 4. Os resultados foram alinhados para se
construir a arvore filogenética dos genes e confirmar sua validacdo como novos Dpr. Browsers
gendbmicos dos dois servidores citados foram empregados no estudo da sintenia da familia

Dapper, tendo sido identificados blocos de genes sinténicos para cada um dos paralogos.
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