XXV Congresso de Iniciacao L
Cientifica da Unicamp 4201

18 a 20 Outubro Campinas | Brasil g pys: w““ peiins

Evolucédo das serino peptidases dentro da ordem Lepidoptera e a identificacdo de possiveis
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Resumo

Inicialmente, o estimulo para construcao deste projeto foi o problema das pragas agricolas, tendo em vista as grandes
perdas de plantacGes de interesse econémico e social por herbivoria. Um dos pricipais causadores deste impacto sédo
sdo as mariposas da ordem noctuidae, pois, em sua fase larval, apresentam um comportamento de herbivora sendo
assim consideradas pragas agricolas ao se alimentarem de culturas agricolas comerciais. Assim, este projeto foi
executado em duas vertentes, uma estudando as relacdes evolutivas das Serino Peptidases - as principais enzimas
digestivas destes insetos e alvo dos mecanismos de defesa anti-herbivoria das plantas; e outra identificando um
conjunto de provaveis miRNAs em Spodoptera frugiperda (Insecta; Lepdoptera; noctuidae), bem como, seus possiveis
alvos no transcriptoma deste inseto. Os resultados deste trabalho servirdo para o estudo e entendimento de possiveis
alvos de controle biolégico destas pragas a partir de técnicas moleculares.
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Tabela 1: Vias funcionais onde foram identificados alvos no
transcriptoma de S. frugiperda.
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As Serino Peptidases (SP) sdo as mais abundantes enzimas
digestivas no intestino dos lepidopteros e estdo ligadas a
diferentes processos bioldégicos nestes animais indo da
digestdo do bolo alimentar ao controle da ecdise. Estas
enzimas séo alvo dos processos de anti-herbivoria propagados
pelas plantas que, ao serem atacadas, estimulam a produgéo
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Resultados e Discussao
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Conclusdes
A evolugcao das SP, aparentemente, ndo acompanha a

transcriptomas de cinco espécies de lepidépteras sendo elas:
Alabama argildcea (ALA), Utetheisa ornatrix (UTT), Diatraea
sacharallis (DIA), Heliothis virescens (HEL), Spodoptera
frugiperda (SPD), ja com func¢des anotadas e seus campos de
transcricdo ligados as proteinas enziméticas. Estes dados
foram os pontos de partida de todas as analises aqui
apresentadas.

A figura 1 apresenta uma proposta de evolucao das Serino
Peptidases (SP) dentro do grupo Lepidoptera. Cada cor
representa uma classe de enzimas, sendo elas, Verde
ATPases, Amarelo Lipases, Vermelho Tripsinas e
Quimotripsina e Azul proteinas nao identificadas.
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Figura 1. Cladograma proposto para as relagdes evolutivas entre as
SP da ordem Lepidoptera.

evolucéo taxonémica dos individuos da ordem Lepidoptera. As
diferentes enzimas digestivas parecem ter evoluido
convergentemente, independentes do nivel de fagia ou grau de
relacdo taxondmica, buscando obtencéo de energia a partir da
digestdo mais eficiente para cada caracteristica do bolo
alimentar de cada espécie.

Os nossos resultados apresentam um cendrio de possivel
controle dos processos de metabolizacdo de aminoacidos e
acidos nucléicos com a utlizagcdo de tecnologia de
silenciamento por miRNA e ainda identifica ort6logos de SP de
interesse para biotecnologia abrindo assim uma possibilidade
e controle biolégico desta e de outras pragas.
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