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Anadlise de algoritmos de reordenacdo de matrizes baseadas em binarizacdo multipla

Maressa Rodrigues da Silva*, Celmar Guimarées da Silva

Resumo

A ferramenta Matrix Reordering Analyzer (MRA) efetua experimentos para comparar o desempenho de algoritmos de
reordenacdo de matrizes em termos de tempo de execuc¢do e de qualidade das matrizes geradas. Nesse contexto, 0s
objetivos deste trabalho foram: (1) aprimorar a MRA para a realizacdo de testes e experimentos com configuracdo de
parametros dos padrdes candnicos Simplex, Band e Equi; e (2) adaptar a MRA para a geragdo automatica de graficos,
visando melhor visualizacé@o dos resultados e comparacdes dos algoritmos de reordenacdo presentes na ferramenta.
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Introducgéo

A ferramenta Matrix Reordering Analyzer (MRA)!
permite efetuar comparacdes entre algoritmos de
reordenacdo de matrizes quanto ao tempo gasto nas
reordenacdes e quanto a qualidade das matrizes obtidas
como saida dos algoritmos. Nessas comparacdes, sao
usadas matrizes sintéticas geradas conforme os padrdes
canbnicos de Wilkinson2. Dentre eles, os padrdes
Simplex, Band e Equi tém parametros de configuracéo
que permitem gerar matrizes muito distintas entre si,
podendo assim alterar os resultados dos algoritmos de
reordenacdo presentes na ferramenta MRA. Permitir
configurar esses valores possibilita ampliar o leque de
analises possiveis sobre os resultados desses
algoritmos. Assim, esse projeto teve como um de seus
objetivos implementar a possibilidade de configurar
esses padrées na MRA.

Outro objetivo foi adaptar a ferramenta para gerar
graficos dos experimentos automaticamente, facilitando
o processo de andlise apés a execucdo de experimentos
de comparacao.

Resultados e Discusséo
Alteracdes nos métodos que geravam os padrbes
foram feitas para que eles se tornassem configuraveis.
Exemplos de diferentes configuragcbes do parametro
“largura de banda” sdo mostrados na Fig. 1. Além disso,
a interface da ferramenta foi alterada para que essas
configuragBes pudessem ser informadas pelo usuario.
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Figura 1. Exemplo de matriz Band com diferentes
configurac@es de largura de banda.

A Fig. 2 exemplifica gréafico estatistico gerado via
biblioteca JFreeChart sobre dados de um experimento.
Ele informa a média e o desvio padrdo de cada
resultado da funcdo de avaliacdo (no caso, stress de
Moore) que avalia o resultado dos algoritmos de
reordenacao.

Parte desta pesquisa possibilitou a aceitacdo de artigo
sobre o algoritmo SMBS3, a ser publicado nos anais do
congresso internacional IV 2016%.
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Figura 2. Grafico do resultado da comparagdo dos algoritmos
Sugiyama, MDS, SMB e MB utilizando a funcdo de avaliagédo
Moore Stress® em uma matriz Band com largura de banda 0.1.

Conclusodes

Gragcas a implementagcdo da configuragdo do
pardmetro nos padrdes, foi possivel analisar que os
algoritmos de binarizacdo multipla (SMB e MB) trazem
um bom resultado de ordenacdo, por exemplo, no
padrédo Band com configuragdo 0.1.

Com o uso da biblioteca JFreeChart foi possivel gerar
gréficos automaticamente, permitindo uma comparacgéo
melhor dos algoritmos e configuragcdes usadas nos
experimentos feitos através da MRA.
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